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LA A A N G e 2R A6 DR B HE A B 408 B Dkl &, R EAE T, g
B HL PR G B AR R 1 R A i 5
Horb, itz iRy R AL A

ek WP Ea
GBI IREAE | HSEQ ID NO:1. SEQ ID NO:2. SEQ IDNO:3. SEQ ID
# A PCR Jx . | NO:4. SEQIDNO:5. SEQ ID NO:6. SEQ ID NO:7ffi7~
b F1514); HSEQ ID NO:30fT )k 65145
1 SEQ ID NO:8. SEQ ID NO:9. SEQ ID NO:11. SEQ
ID NO:12. SEQ ID NO:13. SEQ ID NO:14, SEQ ID
NO:15. SEQ ID NO:16 fli/n514); th SEQ ID NO:30
BB 26 51 405
R A ®E | 1 SEQ ID NO:17. SEQ ID NO:18. SEQ ID NO:19,
% D PCR J % | SEQ ID NO:20. SEQ ID NO:21. SEQ ID NO:22 ffi/~
i B1514%); 1 SEQ ID NO:31 FimAI #6514
i1 SEQ ID NO:23. SEQ ID NO:24. SEQ ID NO:25.
SEQ ID NO:26. SEQ ID NO:27. SEQ ID NO:28 fli7~
B1514; th SEQ ID NO:32. SEQ ID NO:33 fli7=H)
765145
i1 SEQ ID NO:23. SEQ ID NO:24. SEQ ID NO:25,
SEQ ID NO:26 . SEQ ID NO:27. SEQ ID NO:28. SEQ
ID NO:29 fli7nfy514); 1 SEQ ID NO:34 fil= K2
EIEZE
i1 SEQ ID NO:36. SEQ ID NO:38. SEQ ID NO:40.
JiifZ PCR Jx . | SEQ ID NO:42 fli7~#) 514 th SEQ ID NO:35.SEQ ID
VLT NO:37. SEQ ID NO:39. SEQ ID NO:41 fli7ni%¢ 5]
Y
DNA REHH | DNA KA,

FTiR 56 515" bR ic A 6k ;
TRt i B0 4% LN 4H

RBEIREHE
# B PCR LS.
i

FRERE N «
#24% A PCR 2
IR

TR E N «
1245 B PCR %
A
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H 5y AE Rl N 3 %)
i1 SEQ ID NO:43. SEQID NO:44. SEQ ID NO:45.
SEQ ID NO:46 FT7s 85 i ;
i1 SEQ ID NO:47. SEQID NO:48. SEQ ID NO:49,
SEQ ID NO:50 ffr 7= B Jii 453 Jii %57 -
75 0 i T2 HK.

2 ARAE AR E R 1T IR B B 40 HL vk R &, FARFIEAE T, SEQ ID NO:30/5™ Imbric A
FAM,SEQ ID NO:31fJ5 ¥itkpic A Tamara,SEQ ID NO:32/5 ¥ikric A Hex,SEQ ID NO:33H]
5 uibric A Hex,SEQ ID NO:34[5 ¥ibric 4 Tamara,SEQ ID NO:35.SEQ ID NO:37.SEQ ID
NO:39.SEQ ID NO:41/5 ¥ t4ikric A Rox.

3 AR AUREL R 1 ik 16 B 408 F UK AR &, HARHEAE T, IR IR Y G650 h & 514
(R A -

PR S s BR A 1 EE A PCRCMEHHSEQ ID NO:1.SEQ ID NO:2.SEQ ID NO:3.SEQ ID
NO:4.SEQ ID NO:5.SEQ ID NO:6.SEQ ID NO:7.SEQ ID NO:30fJ¥ E N0 . 25uM;

Pk S e 3R (4 EAEB PCR/ WK F'SEQ 1D NO:8.SEQ ID NO:9.SEQ ID NO:11.SEQ
ID NO:12.SEQ ID NO:13.SEQ ID NO:14.SEQ ID NO:15.SEQ ID NO:16.SEQ ID NO:30HJ¥k
JE N0, 25uM;

PR S s BR AR 1 EE 45D PCRMEHHSEQ ID NO:17.SEQ ID NO:18.SEQ ID NO:19.SEQ
ID NO:20.SEQ ID NO:21.SEQ ID NO:22.SEQ ID NO:31f#¥ & ~0. 25uM;

TR B R IR AR 1 kAR BEA PCRI NV HSEQ ID NO:23.SEQ ID NO: 281 & 40 . 125uM;
SEQ ID NO: 25 % J90.25uM; SEQ ID NO:24.SEQ ID NO:26.SEQ ID NO: 271k ¥ J90.5u
M;SEQ ID NO:32.SEQ ID NO: 33 0. 125uM;

BT iR 4 2 BR AR 1 e 5 BEB PCRS My HSEQ 1D NO:23.SEQ ID NO:25.SEQ ID NO:28.
SEQ ID NO:29f(J¥ % J90.25uM; SEQ ID NO:24.SEQ ID NO:26.SEQ ID NO: 271k ¥ J90.5u
M;SEQ ID NO: 3413 B N0 . 25uM;

B S PCR S M ¥ F1SEQ 1D NO:35.SEQ ID NO: 36K ¥ ~0.125uM; SEQ ID NO:37.
SEQ ID NO:38fJ¥kJ¥ H0.25uM;SEQ ID NO:39.SEQ ID NO:40f¥ E50.375uM;SEQ ID
NO:41.SEQ ID NO:42f ¥ JE N0 . 75uM,

4 R BRI EE SR 3BT IR 1) B 4 H vkl G, FARRIEE T, ik S e BREE I B BEA PCR
SN IR S e Bk A BAEB PCRI IR - i S e BR A I L ED PCRI MV T il S J2 3K
HACREEA PCRIMNI S FTIA o Bk 8 A xR 5B PCR S MR « FTidk i 3% PCR S N i 25
1. 5mMEFIMg?® Fi11 25uMfr dNTPs

5. MR AR B R 1A i 1) B A0 L vk &, FURREAE T, BT iR S e Bk 8 1 EEEA PCR
SNV B AG 250k TS R 9 H A R FR1-THIK 295bp ~ 378bp B HE Fr B ; T iR Sy BR R (1 B 4
B PCRS SR A5 50 5 6L 4 H 6 3 K FR2- TH 236bp~307bp B HE F B ; Bk 4 JE 3R 2R
HEEED PCRR NI A 20K VS FE D H 1) 225 K DH-JH 102bp ~296bp F1384bp ~429bp H
He B FTid S BR A AR BEA PCRJ IR IR A8 80k IS Bl > H 1 24 R Vk—Jk 1) 120bp ~

BRI X HEE 1

R i)

3
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160bp 190bp~210bpF1260bp~300bpEH A 1 Bt ; Frid oy Bk 8 F xR HEB PCR S BV 1) 24
Ry FE > H () BRI Vk-Kde Flintron—Kde £ 210bp~250bp. 265bp~300bp F1350bp~390bp
HHEA B

6 . FRAR AR ZE SR 1T iR 1 B 408 FR Uk iR &, HORHIEAE T, T aR B 408 /i UK B i i
FHRIREAS % B A I 1 5 Fr R BEREAS

T —Ff FH AN S e Bk a1 BE DR B HER 514, FARIELE T, BTl 519010 7 510R -

HSEQ ID NO:1~SEQ ID NO:29.SEQ ID NO:36.SEQ ID NO:38.SEQ ID NO:40.SEQ ID
NO: 427~ 5140 ; FISEQ ID NO:30~SEQ ID NO:35.SEQ ID NO:37.SEQ ID NO:39.SEQ ID
NO: 417 6514 5

FriR 5% Y6 5190005 sbric 5 98 A

8. AR HE BRI ELR THTIA I 519, FARFAEAE T, SEQ 1D NO:30M95 ¥ihric HFAM,SEQ 1D
NO:31/J5 Siihpic A Tamara,SEQ ID NO:32(K)5 ¥itric A Hex,SEQ ID NO:33[)5 Jitric A
Hex,SEQ ID NO:34f]5 ¥iihric. A Tamara,SEQ ID NO:35.SEQ ID NO:37.SEQ ID NO:39.SEQ
ID NO:41/45 ¥ ¥94Ric A Rox.

9. — PN BRI EE 3R 1 ~64F — Wik 19 B 405 fE VKl & i A 7 R IEAE T, &2
DAFELL T IR

(1) F 3G GRITHE 25 - B4 L vk R) & h B S BREE I B BEA PCRI BV B BK
HHEHEB PCRI IR BREE A EHED PCRICNI , ) BR AR FH <32 BEA PCR SN R %
BRE R EEB PCR N YR AN i 48 PCRISEWE 5 73 7l IN N DNAZR & B, 15 21 AH B i\ PCR TR
s

(2) JINEE « A ASDNATER « BH X6 FE AR 23 1 06 BE R 23 S5 EURE 5 0 ) n 28 e % 3K B 1 B A
PCRTIVE VR « S e BR e H B EEB PCRYTVEVR - S 2 B3R I 4D PCRIUEIMA ey Bk kR
A PCRTVE VR« o e BRI B HEB PCRYMVE VR H s A ASDNAYE  BH P B 2 8025 (3 50) e e 43
SR 23 BN Z R PCRIE I H 5

(3) PCRY™ 18 ;

(4) BYNE VK R S BREE I EHAEA PCRY™ 774 42 PCRY™ 3 74 5 B 40 % v Kkt
FNRE W G BREE E BB PCRY MG W) it PCRY 3 ) 5 B4 E VKR &, # 5
JEERE H HEED PCRY 3G /=4 i PCRY 1S /1) 5 B AN E UK EGHR &, B e Bk B B g
BEA PCRY™HE =4 RAZEPCRY =) 5 B A E W KGR G B e e Bk B L B 8EB PCRY™
=0 REPCRY =4 5 B AN W PR FIVR &, AR VE J5 v A, 3E T B4 FL UK

(5) AL FN43 B H i -
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ATRMNAREKESERNEHNERER KT ERERE
RRx

ARG
[0001] 7 HRAG I J ik RIAS I 4ask , L AR, 20 K — b A N S e R B 11 23k PR E AR 110
BN A kR S AL T

BEREAR

[0002]  SEPEIREDJE (malignantlymphoma) J& G d% R 40 I IR R 1 G VE IR, 32 22 A2 Tk
EL 28 B Rk B A 2 o SR MR IR L R 20 9 2B T SRR 8 (HL) FNFEZE A SR EL 8 (NHL) B2, 73K
 NHL P & 93 287 T IR T8 v o A 35 (95%) , o SCRAB-NHL (5 468K 2 44

[0003] bk E=L R I Il PR 2 I 32 AR SE IR 2 25 v A e B M AL SR S SR Y, TR EL 25 N I
YT M 38 A T o3V K, 25 R 4B B A VR A AE — D, TEAS S8 Wi TR 22 (AR R AR 1) T
B2 50 R PR FIWT o A B, B TE oy £ 55 L R T2 ), A0 491 182 412 W7 g e I A bk B & 3
AR ISR IR R AR AR R 5 AR e TR, R B AR — A F I PR DA NHL () PR 5 57 1
oo BB TR I g T

[0004]  Fifi 55 73 T AE W= BEAR RN AR IR i 2 5 IR DR /K SRR 78 R 23 B 12 Wi 9 1R AR AN T
I IE H R 2200 14F , WHOMK UL Y83 3 73 S LA B ZH 2357 9 Bl 45 & fn e Ak
[R5 T (RS T 5 SRR L 73X — R B %

[0005] 73T 12 Wl A Stof 40 7 vk £ 98 L A bR 11 2 WLAJE 355 o Bk 2L 4 B A 1k 2 o AT
DL 5 57 R B R (1) B HE 5 X e 5 [R) B HE = 7 K B RN 1)L 340 M — 11, TR e R 3R Bl
e B (PCR) %5 58 BT 5 52 4 J25 DR F 1) E HE A7 100 8 0 0 DRI AL DN P VbR £ 4 M A A4 2 5 A R 1
5] — 40 A , X bk R 40 B B R AR 2 W B A4S T X — M 48 AR

[0006]  H Fi4tXf G e BRES 1 L R EHRAS W R 7k DU LR

[0007]  SouthernE[ ik 4438 FIPCRAL Jk A (PCR-+E5 i B 5k JI2 Fi, Uk  PCR+ 6 4085 i vk ) 417
L IIx — FEHESE R, DL 1 o e 1

[0008]  SouthernZ4 2 A7) T A2 W) 1 28 B S UG 75 ¥ o L SR A T BHL A 0 A5 AG WU 1T DNAE
[i] 5 7 [ AH B A L, 5FRE R BRIRE AT 2258 , WA R T & SIREF HAMY 751, )
T B AN SR BT S S U AR AN PR R B EL A E M E R AT
TN, T S8 7% A5 A 40 B R L REIE R /N o A2 TG AR ) 32 4 7 A 30 4% 95 46 0 DNAFR 5053
HT FIPCRF= ) HI W S5 B T

[0009]  SouthernBlot$E A e M4k 5 AT 5 , (HZH R 75 B2 & PR &l , & SouthernEN 12 , 43
TR, T B WSRO IRE Ik 2R, I RE RO DNA H o9 i Bk R 241 21, [ I
A T PR 7 2575 S, BUR MR B (5% ~10%) S fl i, ) 2 7 T 78 SZBR I A 9 1 o (1) 37
.

[0010]  PCR+35 g AR e J12 L Uk 152 A & FEAR MR DNA | 514 AU ot it S8 B AZ P BR AEAE T, 4K
T-DNAZRE & Wl (1) B A/ 6 S B2 - DNAZR 5 il DA S BE DNA A BSEAR , A Bl — /N BOSUEEDNASK J3 3 &
F 38 I — AN B N N A R A% TR 519 5 S BEDNABAR P 1) — R B ANT AN S5 & TE AR
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[0011]

2% BT IDNA H Mg

[0012] ST, Hr R AR I
ZBAR
[0013]  AHITVER & BH H AL T3 H —Fh A DN H 928 Bk B (1 28 DR 21 HE 0l 77 6 Je
55
[0014] Ny T 5ERAHIER B 1, R AR TR N
[0015]  AHR i HE H —Fb FH ARG N S 2 Bk A 1 28 IR E HE Y B 405 W vk & LR A TR
B B RO R
[0016]  Forp, TR ER Y A B FE LA N 7y, BAR R 1R
[0017] 1
ZH 1y Hiph&H
RN | HSEQID NO:1. SEQID NO:2. SEQ ID NO:3. SEQ ID NO:4,
PR BK R ) B R Q Q g <
Dl SEQ ID NO:5. SEQ ID NO:6. SEQ ID NO: 77~ {514 : FHSEQ ID
A PCR [ MR b itone
NO:30fT 7156514 5
F1 SEQ ID NO:8.SEQ ID NO:9.SEQ ID NO:11.SEQ ID NO:12.
AR e SEQ 1?) NO:13 SEQQIDNO'M SE?) ID NO:15 SSQ ID NO:16
PCR J% i3 T I BT T R TILETS o '
FiaifI514; H SEQ ID NO:30 Frs w6514,
f SEQ ID NO:17. SEQ ID NO:18. SEQ ID NO:19. SEQ ID
o Bk 1 T EE Q Q Q_ _ Q
SRR NO:20. SEQ ID NO:21. SEQ ID NO:22 fii7s 514 H SEQ ID
[0018] NO:31 s 6514,
i1 SEQ ID NO:23. SEQ ID NO:24. SEQ ID NO:25. SEQ ID
o) 2R [ « 725k Q “ Q_ _ e
.| NO:26. SEQ ID NO:27. SEQ ID NO:28 fli7rf5|14); H SEQID
A PCR R MR b o)
NO:32. SEQ ID NO:33 Finfla 514
f1 SEQ ID NO:23. SEQ ID NO:24. SEQ ID NO:25. SEQ ID
e rpig i e | 0P “ . i
. |NO:26 . SEQIDNO:27. SEQID NO:28. SEQ ID NO:29 /i
B PCR M |, BhyRgupNy
K1514; B SEQ ID NO:34 Fin %6514,
ti SEQ ID NO:36. SEQ ID NO:38. SEQ ID NO:40. SEQ ID
Jfi$% PCR B | NO:42 Frani1514); i SEQ ID NO:35. SEQ ID NO:37. SEQ ID
NO:39. SEQ ID NO:41 /x5 4
DNA RERHE | DNA B4
[0019]  FTIRZE G515 wibnic A 2é eI ;

6

2/20 11

P8 3 XU o 538 L PR I BE I3RS, DNAZR 15 MRS il S B A% FF IR N 21 51 737 -OHA 3 , LAtk
SRR B VR REAR 5 — 37 7 [ A, AR
PCR+ T I B g HEL Kk 5 AR B A R ARE vy TR L DR 0 A R S SRAR L BRARAIR L 5
HET B 5o B 5 38 5 B T R A R R K IR AL SR R AR A HEAT WL 82, TS 3% 7, HL g
TR LB NAR ST 3 X B8 BRI SR R 45 v e MBS PSR 04t 1 HL & - IF Hooy
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[0020] T b Rk B L 20143 Bt B2

[0021] 2
[0022] i) S5 o ) S RS
IS 1 FH SEQ ID NO:43. SEQ ID NO:44. SEQ ID NO:45. SEQ ID
B NO:46 FT 73 (1) Uk ;
[0023] S F SEQ ID NO:47. SEQ ID NO:48. SEQ ID NO:49. SEQ ID
R NO:50 s 15 4% Bk 5
= 4 RE T.ZHK.

[0024]  WTEEFY,SEQ ID NO:30/I5 bric A FAM,SEQ ID NO:315 %ibric A Tamara , SEQ
ID NO: 325 sghric A Hex,SEQ 1D NO:33[15 ufibric A Hex,SEQ ID NO:34[15 Hikric
Tamara,SEQ ID NO:35.SEQ ID NO:37.SEQ ID NO:39.SEQ ID NO:41f#]5 %ii¥#ric A Rox.
[0025]  WIIEfH), T R R 3567 R 25 S| IR FE R «

[0026] ik f BBk B AEA PCRICSIEHSEQ ID NO:1.SEQ ID NO:2.SEQ ID NO:3.
SEQ ID NO:4.SEQ ID NO:5.SEQ ID NO:6.SEQ ID NO:7.SEQ ID NO:30fJ¥& & ~0.25uM; fit
WA FR R 1 B AEB PCRi M HSEQ ID NO:8.SEQ ID NO:9.SEQ ID NO:11.SEQ ID NO:
12.SEQ ID NO:13.SEQ ID NO:14.SEQ ID NO:15.SEQ ID NO:16.SEQ ID NO:30[I¥ Ny
0.25uM; FIT iR fo B BR A H B 4%D PCR MNWYRHSEQ ID NO:17.SEQ ID NO:18.SEQ ID NO:19.
SEQ ID NO:20.SEQ ID NO:21.SEQ ID NO:22.SEQ ID NO:31fJ¥kJE N0 . 25uM; Frik 4 s 5k
E AR EEA PCR VIR FSEQ ID NO:23.SEQ ID NO: 28 B 40 . 125uM; SEQ ID NO: 25f]
W JE 90.25uM; SEQ ID NO:24.SEQ ID NO:26.SEQ ID NO:27f)¥E 50.5uM;SEQ ID NO:
32.SEQ ID NO: 33K EH0. 125uM; Bk S Bk H x 8EB PCRIZ R H1SEQ 1D NO:23.
SEQ ID NO:25.SEQ ID NO:28.SEQ ID NO:29HJ¥# ¥ N0.25uM;SEQ ID NO:24.SEQ ID NO:
26.SEQ ID NO:27HJ¥ N0 .5uM; SEQ ID NO: 34/ 0. 25uM; FT ik 545 PCR [ M i
SEQ ID NO:35.SEQ ID NO:36fK ¥ E N0.125uM;SEQ ID NO:37.SEQ ID NO:38fIIKkJE N
0.25uM;SEQ ID NO:39.SEQ ID NO:40f1¥KEA0.375uM;SEQ ID NO:41.SEQ ID NO:42f
50, 75uM.

[0027]  WJIEM, Fridk G BR AL EEAEA PCRI NI Tk S % BR 8 1 S4B PCRI MR« BT
R E H EAED PCRI IR ik ey BREE xR BEA PCRIX NIV - T i e B BR AR H v 52
HEB PCRSMIT  AITid R I% PCRI N 8 545 1. SmMEIMg™ A125uMI dNTPs

[0028]  WJiE[, Frid G BR AL 1 B HEA PCRI MR H A 20 NS L B 9 3 [RIFR 1- JH
295bp~378bpEHE Fy Bt ; Frid o BR AT (1 B BEB  PCRI LI 19 A S0k S [l 9 B 1) 2 (A
FR2-JHf#)236bp~307bpE HE Fi Bt s FT ik S E BR 85 1 B AED  PCR e NI I A5 250k I 31 [6) o H
1 35 BRI DH- JHIKI 102bp ~ 296 bp 1384 bp~429bp B HE 1 B s AT ik f 5 BR AR 1 w2 A PCRI M
TR A 25O I Y BB A H A 25 R V- Tk P 120bp~ 160bp+ 190bp~210bp 1260bp~300bp 2
B IR S BR B R EEB PCR S NV I A8 280k S [ 4 B 1 B [KIVk—Kde Mlintron-Kde
f£1210bp~250bp 265bp~300bp A1350bp~390bp FHE F EX .

[0029]  WIIE(1) , Bk T 4t P K kR G o PR RE A e B A i (03 ) A A A

7
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[0030]  ACHRIEIE WS S —Fh F T AN Sy Bk 8 1 JE DR F AR 514, BT ik 51 i e 310 09 -
FISEQ ID NO:1~SEQ ID NO:29.SEQ ID NO:36.SEQ ID NO:38.SEQ ID NO:40.SEQ ID NO:
42017~ 5140 HSEQ ID NO:30~SEQ ID NO:35.SEQ ID NO:37.SEQ ID NO:39.SEQ ID
NO: A1F7RI 9 514 B iR 96 51 ¥IHI5" Imbric A KGR A

[0031]  W\[3%fK),SEQ ID NO:30/I5 ¥ibnic B FAM,SEQ ID NO:31/)5 ¥ibnic A Tamara , SEQ
ID NO:32/)5 Zibric A Hex,SEQ ID NO:33[J5 ¥ihnicd A Hex,SEQ ID NO:34H)5 Hibric
Tamara,SEQ ID NO:35.SEQ ID NO:37.SEQ ID NO:39.SEQ ID NO:41/5 i ¥bric A Rox.
[0032]  AHIIEIEPS K IR B ANE s kA SR8 B i, B0 EFEDL R PR

[0033] (1) 4 MGl 5RIvHE 2% « N 4R H Wik R B B e e Bk R H FLBEA PCRI VI - #
JEER AR [ EEAEB POR N I S e BR AR 1 EE 4B PCR W W« S S BR AR (1 B BED PCRJ SV » 4
PEBRE R EEA PCRI I S S 3R xR HEB PCRI SLVE AN B 455 PCR I NV, 43 Al N
DNAZRE £ B, 75 21AH B R PCR TR VR 5

[0034]  (2) AL : MEEASDNAVE « ot A 1 AN 2 1 ok HE eb 20 S EURE , 20 S0 in 22 4 S5 3R 2R
HEHHEA PCRTIVER S BR 8 1 S %R PCRYMVEV « S )% ¥R 2K 1 B B%ED PCRAUEIR , e JE Bk AR
xR 8%A PCRTVEIR « S BREE A k32 B5B PCRTFIVE IR T s MREASDNAVA « S 14 %iF HE 2 812 15 %
FE 3 BEURE S 20 3 & R PCR TR R 5

[0035]  (3) PCRY 14,

[0036]  (4) TANE L bk K5 S e BR A 1 BB A PCRY™ 4724 Fid%PCRY™ 14 774 5 B 40
ARG K Bk H EAEB PCRY Y4\ Jiid=PCRY 3 1) 5 B4 Lk GFR &
W BR A H EAED PCRY™ I~ R PCRY 3 7= 5 B ANl kA VR &, K S BR AR
HKEFEA PCRY™HE =4 JFi#= PCRY ™ 34 7= 4 5 B 40 H kIR A B e 2 Bk B LKA B
PCRY™ 34 =4 Jii 4 PCRY™ 34 7= 4 5 B AN v YRR &, ARV J5 v A, 3E AT B4 FL K
[0037]  (5) AbEE AN/ AT H0 4

[0038]  AHIFHIH AT REPDEALN T m IR

[0039] A HH 3 19 B 40 H K ik 57 5 K FHPCR+ B 4048w dk B AR, B 286 [F 9 i B R
(GeneScan) , HH L FHEAME .

[0040] A< R {5 1 B 40/ PR Uk i R 6 R 4 A 17 o, A U Tk R e, RUZBFEPCRES TR J5 B4 EAL
AT B AE B, DA AN s B AT SR A 45 R, R Ok 4 A A L A I LR i g T
SouthernBl ot A FNER A M &8 5 HE VK o

[0041]  ACHRE (1) B 40 H Uk i) S R U iy, R 75 2D BB B8 A 3 2H 23R A, )
FRE ST 51, @IS OG5, OG5 T3 CODU B 34T 43 #T - HSouthernBlot#
ARAALE , RGE R A$eE .

[0042] A FR I 1) B 40 R GO S AR I 45 SR B0 ) B, 12 W HE R L SE R i R
(1) 43 3 2 1535 Lop , 26 /=y T B IR Wi gt Jle Pl KV

[0043] A HHE I B4 AR & L a5 B BE AT W, iR 2 e m 7R E A
[0044] "R & & HARSL AT, BE— 2 IR AR o N BRAR , 1K 46 ST AN FH T Ul B A HR
1A F T BR il A FR B Y
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= RYSSN S

[0045] A< FR i STt 497 S — b T N S g B3R i 1 8 DT EE AR ) B 40 P k) & B
TR B 1 B SE DN % G BRER 1 AR B 2 2H A e M O 51 R S 1 51 A LA K DNASR & il
TS5 B 4L, R FHPCRAR A4 B8 1) J7 7%, 7 — 2k PCR 5 W11 5/ i b i ¢ 6 YL k), TEPCRY ™ 3
ISF, PCRy= s B ehnic, SR K F ey 70 W2 SIS UK (R A0ET FL UK) 6 47 38 7= v gk AT 4
B PO I R G (IABTIN A4S0 e 971G 1 Wi (1) 4 BE AN OG5 5 /a1 B2, WA A A
AR AT AT AL T P E I A A

[0046]  J&-F-PCRIKI K I ¥ 4% T4 52 7o B MEBA M 3 - T HU R A2 AR L IR 1) 22 25 1 (4L Ak
T SRR AR XA — 8 58 88k A V- T E A BT A Ok <1 DX I3, TN-im () 22 4
PHE DL % A 24 i 2 78 455 12 [X 38R DNAJF 3711 93 i B R 52 2% o DAL, 7 22 8 ) A XS 22 7 5
W77 R %5 58 R A v B AR O 40 B o A FR I St 491 1Y) B A P KRN B B AR R B
PERREE H HEFAH T3 3G IGHR] AR X FRFR1IX AR <7 1 TIX , S e Bk 8 1 S AEB A T4 B IGH AT
A X HFR2IX AR S TIX , e e Bk EAEDH T4 HEDIX FNJIX o S e R w2 BEA Y 1Y
IGKAI AR X (V) FERE X (J) , ek g R B R B BAT MIVIX L Jk—Ck N 7% 7 X e Kde X o iX 4
PRy X sk 3 A T B sk R mp R AR 25 IR EEHER B AN X (CDR3) V-JIX 3 o 2 A
AR P 2 AR BE DR 32 BB A S % BRER ) B AE AR , N BAH M V- T B HEAE K FE AT
750 b 35— 1 o DR bk, DA IE 5 B3 22 o B A B R 38 V- T X S 15 B TS 38 B AR B
A L VK B BRI B i 28 (B 20 A1) o /5 39720 A U B R I P A A R A7 7R i AR V- B HE
() S5 I 2 PR R R (FE SRR 5 0L, 2 SR JC Uk B 4 B DNA U T AH 2 IR 7= A2 1R o 5 v e
FEPR I FE S DNAY S 7E R IR 2 e B 15 5 S AR AR mT WL L/l 2/ B B () 7 106 o A R i 11
BHE VI S L T T B NBEEAT Bt , AT 2 25 38 a1 b BN A 2

[0047] AR, A H i ST 451 1) B 40 L R R e AR AR 3 TR

[0048] %3
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[0049]

[0050]
[0051]

[0052]

" O B 6/20 71
iy 24 5y Hoy i E A
R FHHSEQ ID NO:1. SEQ ID NO:2. SEQ ID NO:3. SEQID
i ok APC‘R NO:4. SEQID NO:5. SEQ ID NO:6. SEQ ID NO:7Jff7R~
‘J‘ (1)5149); HSEQ ID NO:30FT/RIIR TN Mg*;
2 87 ¥ INTP
S3
- F SEQ ID NO:8. SEQ ID NO:9. SEQ ID NO:11. SEQ
3 ﬁigifgi ID NO:12. SEQ ID NO:13. SEQ ID NO:14. SEQ ID
' -JiJﬁ'}'ﬁ NO:15. SEQ ID NO:16 Froni)514; #H SEQ ID NO:30
Fosi 56517 Mg*'; dNTPs;
Tt FH SEQ ID NO:17. SEQ ID NO:18. SEQ ID NO:19,
3 §£§§%EL SEQ ID NO:20. SEQ ID NO:21. SEQ ID NO:22 fif7R
T Lo 95 B SEQ ID NO:31 BRSO EIY; Mg
AR q
. NTPs;
o | FH SEQ ID NO:23. SEQ ID NO:24. SEQ ID NO:25.
PR I SEQ ID NO:26. SEQ ID NO:27. SEQ ID NO:28 fif7i
' mﬁkﬁm M514%; H SEQ ID NO:32. SEQ ID NO:33 Jl/Rnft2¢
519 Mg*; dNTPs;
P B SEQ ID NO:23. SEQ ID NO:24. SEQ ID NO:25.
S ﬁﬁ?ﬁg‘ SEQ ID NO:26 . SEQ ID NO:27. SEQ ID NO:28. SEQ
oo [ ID NO:29 Frai514: B SEQ ID NO:34 Fiis )2
PCR [ 319); Mg*; dNTPs;
F SEQ ID NO:36. SEQ ID NO:38. SEQ ID NO:40.
6 Jii4% PCR J | SEQ ID NO:42 Fir7xff1 514 tH SEQ ID NO:35. SEQ ID
A7 NO:37. SEQ ID NO:39, SEQ ID NO:41 x4 365
Y); Mg*; dNTPs;
DNA & _
7 . A BEH;
- DNA K& R
8 R 1 F SEQ ID NO:43. SEQ ID NO:44. SEQ ID NO:45. SEQ
%of B "7 1 ID NO:46 Firos i i ki ;
9 o 1 B 2 H SEQ ID NO:47. SEQ ID NO:48. SEQ ID NO:49. SEQ
T ID NO:S0 P (45 TR
10 ZEAXH | TZHK.
HARR), 51 WAZ B BR 75 B AR IR 4T 7 «
%4
G1EVIEZY DT ZAH B &1
VHI1-FR1-1 SEQ ID NO:1 ggcctcagtgaaggicicectgeaag —
VHI1-FRI1-2 SEQ ID NO:2 gggctacagtgaaaatctcctgcaagg
VH2-FR1 SEQ ID NO:3 gictggtcctacgetggtgaaacce —

10




i

B B

CN 110656161 A 7/20 71
VH3-FR1 SEQ ID NO:4 clggggggteectgagacteteetg —
VH4-FR1 SEQ ID NO:5 cttcggagaccctgteectcacctg —
VHS5-FR1 SEQ ID NO:6 cggggagtctctgaagatetectgt —
VH6-FR1 SEQ ID NO:7 tcgecagacccletcactcaccetgtg —

VHI1-FR2-1 SEQ ID NO:8 ctgggtgcgacaggcccctggacaa —
VHI1-FR2-2 SEQ ID NO:9 gggtgcgacaggcetectggaaaa
VH2-FR2-1 SEQ ID NO:10 tggatccgtcageecccagggaagg o
VH2-FR2-2 SEQ ID NO:11 tggatccgtcageccccagg
VH3-FR2 SEQ ID NO:12 ggtccgecaggetlccagggaa —
VH4-FR2 SEQ ID NO:13 tggatccgecageccccagggaagg —
VH5-FR2 SEQ ID NO:14 ggglgcgecagatgeccgggaaagg i
VH6-FR2 SEQ ID NO:15 tggatcaggcagiceeccatcgagag -
VH7-FR2 SEQ ID NO:16 ttgggtgcgacaggeccctggacaa -
10053 DH1 SEQ ID NO:17 ggcggaatglgtgeaggce T
DH2 SEQ ID NO:18 gcactgggctcagagtectcet —
DH3 SEQ ID NO:19 glggecctgggaatataaaa T
DH4 SEQ ID NO:20 agatccccaggacgeagea Ay
DHS5 SEQ ID NO:21 cagggggacacigtgcatgt il
DH6 SEQ ID NO:22 lgaccccageaagggaagg T
VKI1-F SEQ ID NO:23 tcaaggttcagcggcagtggatctg -
VK2-F SEQ ID NO:24 ggcctccatctectgeaggtetagic —
VK3-F SEQ ID NO:25 cccaggcetccteatctatgatgcatee —
VK4-F SEQ ID NO:26 caactgcaagtccagccagagtgttit —
VKS5-F SEQ ID NO:27 cctgcaaagccagecaagacattgat —
VK6-F SEQ ID NO:28 gaccgatttcaccctcacaattaatee —
INTR SEQ ID NO:29 cgtggeaccgegagetgtagac —
JH-Fam SEQ ID NO:30 cttacctgaggagacggtgace 5'-FAM
JH-Tamara SEQ ID NO:31 citacctgaggagacggtgacc 5'-Tamara

11
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JK4-HEX SEQ ID NO:32 cttacgtttgatctccacctiggtcee 5'-Hex
JK5-HEX SEQ ID NO:33 cttacgtttaatctccagtegtgteee 5'-Hex
KdE-Tamara | SEQ ID NO:34 cctcagaggtcagagceaggttgtccta 5'-Tamara
W Z-F1 SEQ ID NO:35 ccgeageaageaacgaace 5'-Rox
NZ-R1 SEQ ID NO:36 gettteetetggeggetee —
[0054] N Z-F2 SEQ ID NO:37 tgcgatgtggtcatcatggte 5'-Rox
N Z-R2 SEQ ID NO:38 cgtgtcattgtegtetgagge —
N Z-F3 SEQ ID NO:39 tgttgactcgatccacceca 5'-Rox
NZ-R3 SEQ ID NO:40 tgagetgeaagltiggetgaa —
N Z-F4 SEQ ID NO:41 gccegacattctgeaagtee 5'-Rox
N Z-R4 SEQ ID NO:42 gglgtigeegggaagggtt —
[0055]  ELAAF, FURIDNARIZ H 2 7 1) B AR IR 5 BT «
[0056] %5
i i il AT~ BAF
ggcctcagtgaaggictectgecaaggceticgggatacataticatcggctatttic
tgcactgggtgcgacaggeccctggacaagggctigaatggatggeacggat
eH 1 ki caaccccaacactggtggcacaaagtatgcacaaaagiticagggcaaggica
DA SEQ ID NO:43 | ccatgaccagggacacgtccatcagecacagectacatggagetgageagtct
gagatctgacgacacggccatglattactglgcgaaagagaccgggaattice
gacacattgactactggggccaggggaccccggicaccgtctcctcaggtaa
[0057] &
ggeggaatgtgtgeaggectcaggetetgtgggtgcegetagetggggetge
cagtcctcaccecacacctaaggtgagecacageegecagagectcecacagg
IgHD1 Jii i SEQ ID NO:44 agaccceacccageageccagecectacccaggaggecceagagetcagg
DNA gegectgggtggattctgaacagecccgagicacggtgggtatagtgegaget
actcgectettactactactactacggtatggacgtctggggccaagggaccac
ggtcaccglctcetcaggtaag
1K 1 L tcaaggttcagcggcagtggatctgggacagaattcactctcaccatcageag
.y SEQ ID NO:45 | cctgeagectgatgattitgcaacttattactgecaacagtataatacttatceget
cactttcggcggagggaccaaggtggagatcaaacgtaag

12
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cgtggcaccgegagetgtagacagagecgeggticttictegattgagtggctt
tggtgeccatgecaccgegetettggggcagecgecttgecactatgeegtgg

1gK 75 ki ccaccetgtgtetgeccgattgatgetgeegtagecagetttcetgagtggea
g SEQ ID NO:46 glgictgecegattgatgelgeeglagecag gaglggeag
DNA cccagggcegactectcatgagictgecagetgceatttttgecatatccactatttgg
agtctgacctccctaggaagcectcectgetecectaggacaacctgetetgacct
ctgagg
2100/ Fi cccgacattctgcaagteecatgggcgtgcaagactitgacatcgtcagaga
SEQ ID NO:47 geeeg: gcaag gggeglgeaag; g glcagag
DNA cgtittctectetactgggtgcaagecgaacceticeceggcaacace

tgttgactcgatccaccccactgagtictgecataactgetggageatcatgeac

N 222005 i ageaagtttagcagtocccecatgtoagptttacttccegaggaacgtgaccat
SEQ ID NO:48 ggaaglllagcaglg glgagg gaggaacglg g

DNA gagtggcacccccacacaccatectgtgacatetgeaacactgeeegleggg

gactcaagaggaagagtcticagccaaactigeagetea

[0058] tgcgatgtggtcatcatggtggacagecaggagticcacgeccaccggacggt

getggcectgecaccageaagatgtttgagatccteticcaccgeaatagtcaaca
N 23005 fii ctatactttggacttcectetcgccaaagaccttccageagattctggagtatgcat
SEQ ID NO:49 g8 g g geag geaglalg
DNA atacagccacgctgcaagecaaggeggaggacctggatgacctgetgtatge
ggecgagatcetggagatcgagtacctggaggaacagtgectgaagatgetg
gagaccatccaggcctcagacgacaatgacacg
ccgcagcaagcaacgaacccaagecageaglgecccccticcagigagaaga
agaagcacaagagctcceteeetgeccecctetaaggetctetcaggeccagaa
cccgegaaggacaatgtggaggacaggaccectgageactttgetettgtice
N Z400/5 ki cctgactgagagccagggceccaccecacagtggeageggeageaggacta
SEQ ID NO:50 gaclgagagecaggg glggeageggeageagg
DNA glggetgeegecaageeglgglggtecaggaggacagecgeaaagacagac
teccattgectitgagagacaccaagetgcetctcacegetcagggacactecte
ccccacaaagettgatggtgaagatcaccctagacetgetcteteggatacece
agcclceccgggaaggggagecgecagaggaaage
(00591 WILLHT , A% IRY B4 h 2% STV IRE A -
[0060]  fuys Bk A HAEA PCRIMEHSEQ ID NO:1.SEQ ID NO:2.SEQ ID NO:3.SEQ ID

NO:4.SEQ ID NO:5.SEQ ID NO:6.SEQ ID NO:7.SEQ ID NO:30H¥JE 0. 25uM; S Bk
& 4%5B PCRi M HTSEQ ID NO:8.SEQ ID NO:9.SEQ ID NO:11.SEQ ID NO:12.SEQ ID
NO:13.SEQ ID NO:14.SEQ ID NO:15.SEQ ID NO:16.SEQ ID NO: 30k JE 0. 25uM; Hs
BRI EHED PCRI MR HSEQ ID NO:17.SEQ ID NO:18.SEQ ID NO:19.SEQ ID NO:20.
SEQ ID NO:21.SEQ ID NO:22.SEQ ID NO:31fJRE 0. 25uM; ik BRE FH k42 8EA PCR M
A SEQ 1D NO:23.SEQ ID NO:28f ¥ Z ~0.125uM; SEQ 1D NO: 25/ ¥ N0 . 25uM; SEQ
ID NO:24.SEQ ID NO:26.SEQ ID NO:27fJ#JE4H0.5uM;SEQ ID NO:32.SEQ ID NO:33[#j¥k
FEON0. 125uM; S Bk H x 2 5EB PCRIZ M H1SEQ ID NO:23.SEQ ID NO:25.SEQ ID NO:
28.SEQ ID NO:29f¥k & 50 .25uM;SEQ ID NO:24.SEQ ID NO:26.SEQ ID NO: 271K E A
0.5uM;SEQ ID NO: 34/ ~0. 25uM; FIEPCRIZ M H1SEQ ID NO:35.SEQ ID NO:36f¢)¥#K
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F£R0.125uM; SEQ ID NO:37.SEQ ID NO:38[H#<EM0. 25uM; SEQ 1D NO:39.SEQ ID NO:40
[ B 90 . 375uM; SEQ ID NO:41.SEQ ID NO:42f# & 50 . 75uM,

[0061]  HH T2 1 i B 4 H Wik R 0 2 FPCR, IS RO R AEAEA R R /N 3 3 7=
Y, R SR BEA AT A, BRI BEANTE Gy W 738, 53 BRI, - Wit , AR H A X 5147
IR FEREAT T AR AL, AT B 25 3 v 1 R

[0062]  WIIEM, Jo ek a1 EEEA PCRIR MR I A Rk IYE BBl 9 B i 2E RIFR1-JHI 295bp
~378bpE HE F B S EREE (A EAHEB PCR S MR A5 RO I VE e B B 38 [RIFR2- THIY
236bp~307bp EHHE F B ; SBR[ EEAED PCRI N VR KI5 250ke: ISE FBB 9 B 1 25 BRI DH- THIY
102bp~296bpF1384bp~429bp HHE F Bk ; Ja 8 Bk A PCR s R 1) A8 80K Wl Y el Ay
H 1) 5 [ Vk- T[] 120bp~160bp . 190bp~210bp F1260bp~300bp F HE H Bt ; T S BRE [ k4%
HEB PCR S SV A 250k G B B A 3E Rl Vk—Kde Allint ron—Kdef#)210bp~250bp . 265bp~
300bpF1350bp~390bp B HE B o A% H 1 S it 4] 6 41 8 H R B % T 1T A BN A
FEHEBATRD, #he 1 EHE R B RN E R, AT R A BN A R B R A H R
[0063] W IR, A% Y 1 S it 49 1 6 40 H ki 7 6 0 vl DA B4 B 4078 kR A, B AN
FE R R L FE A 74 23 T 5 P A FDNA = ) AR PR 571 o DL IE 1), B v 40 7 N bt 5 L1Z-5004)
T8 N AR A AT IR DNA P2 ) A8 P 7113k v B 2 B8 1 R i

[0064] W I , A% HH 1 S it 491 1) B A0 H Bk ik R S I B FE DNA S A 3 R

[0065] W] 3% (1) , DNAFHh 8 71 5 ) 45 45 B A ASDNAR ¥ B 950ng /u1 ~100ng/ul

[0066] A% FH 1 i it 451 =6 200657 R Wk B R S R A6 FH 7 920

[0067] 1. FEAREUAS I Fh, 06250 %) =6 40 H, ik 3k 571 50w ) B 1 % BRI 2 1 56 TR R I gt AT
PCRY ™1,

[0068] 2.4 B HE A

[00691 M\ 407 H 3K 37 50 B 25 PCR S MR (G E BR AR (1 25 A S MR e 1% B B
HFEB S N He g% BREE ) B ED S VK, S g8 BRER 1 kR A S SV S BRER R EEB IR B
AN PCRIZ BER) LA S DNASE & B, = i Al A H-HR3% TR 51 )5, 2000rpm E5 02105 6

[0070] & S ifAk ZRECHIAT T : 1601 (IPCR MR AT1nl DNASR & B VR & (F Z PCRE Hw
DIFEAREY S 2 %08 B 2, R % PCR s SR R 00 2 1 %o IR 2 %o B 2, LR PCR J BT
FEPRGE N 2% 3 6 R AT FH P X R D) &

[0071]  FIfME M4 72 & —PCRI BB N 23 0l % E N1 Tul FIR VR A) 5 I R B, A7 T4
Co

[0072] 3. i0E : AAKEASDNAVE « B %o BE R4 1 ok o 23 I B 3w, N 354 IR PCRTE
BB OE T, SR &, PO R 01080, R H R 2 Al X

[0073] 4 .PCR¥™ 44 xStk & A20n1 . FEPCRY 443 I 1 EPCRTFiE.m1tFﬁD?§6FﬁT:

[0074] 3£6:

R 40K AR (R
95C, 45%)
1007 | i O T2°C, 104
95°C, 778 60C, 458

o , )I_l‘:rH
72°C, 90F» 5 1R

14
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[0076] 5. TN HL K -

(00771 h[R]—FE AR | SH P4 6o R B 2 1 0 gt 2 1 T B )

[0078]  1ul4pfERkEE A EAEA PCRY 72 4+0 . 5ul Jfif=PCRY 4 = 4+0 . 3ul LIZ500+10n1
HIDI;

[0079]  1ul4pfERkER (H E4EB PCRY 9 724+0 . 5ul Jfif=PCRY 4 7= 4+0 . 3ul LIZ500+10n1
HIDI;

[0080] AR ULISHE, ML B S BRER 1 B HED oy BR AR I B BEA N 0 L BR AR I w32 BEB PCRY™
.

[0081]  95°CARYt, 34345 , R & T-vk B #1344, 2 J5 37 Bl £E 3130XL B 3500DX & (K] 43+
Mo BT BANE K.

[0082]  THEHLH BhAbFE A5 B E A .

[0083]  VE & : # PCRZ W 98 6 A5 5 5 B A8 ik I A5 1Y) e R 4R 21 ) s v R M FR , WIS PCR
P IE AR AL, FF BB PCR IO SR I A 38 7= 1) 5 oAt B SR B 47 3G 7 4 . A R A
EESE e

[oo84]  [RHM:HIWT{E]

[0085]  a. [ JBi 455 PCR e MR A M AT B 178 I 8 v AE A AR el P WA 4 381 B — R/ 1 B2
IRy G, By R G E S S ER S RTEM 20, WHEZFEA : “GE R A At
[R] o 928 A HEAS WU 45 SR O BH AV , R B A7 A e P ZH L

[0086] %7

[0087]

Master Mix U/ 2R = R OGS 5 WG/ 28 = m g s 5
eIk H EHEA >3 /

G Bk BB >3 /

G Bk B D >3 /

G B BR A R EEA >7 54

o BRI R HEB >5 53

[0088]  b. ikl fa

[0089] (1) ZFEASHY Fid5PCRI MV AE 1004200299 394bpfir B AR EE FIROX %GS5 , Wb
INEHT MR FEAS s F A TC R G T, WA B A A “H TR M I DNAR S B BE ' A&
¥, ToIEHAT HIE

[0090]  (2) i REASH REPCR S MR AE 100, 200, 299 , 394bp /7 B Y AE FIROX K HAE 5
[0091] DAt B AEA 20306 Bl N B AR WS 2 98O0 15 5 Bl L 2E L POLE S, A9k
FE RN BE L, WA 2 A e R A 1 2 IR o o 1 A DU 25 SO B PR IR T

For MR BR”

[0092] @)z , S VL S AS W V22 7 e I VAR o BT ARG I S5, o SI2 6 235 SRt A, RV AT )8 A
P R A A IR P 1 A D 25 SN B, R B A A v RE AR ™ s 2 SR 45 Sk A2

a, NI 8 Gy BRAR 1 8] 7 o P HAG I 25 S o B 1 AR T A DA PR o

[0093]  [H&G 5645 S 1 fif k)

[0094]  1.SEEGE5RIFTE N FIA B HE :
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[0095]
[0096]

[0097]

[0098]

[0099]

—

o
[0100]
[0101]

[0102]
[0103]
[0104]
[0105]

a. 7% 0 ORISCER BIRR S SN 2L 15 5
b BH A0 R L < B 528 PR B S 41 ) JHe B PCR s YR FE A RICAS U L P AT AN
LI FOLAE T, HARBIW R 150, 5 Ml £ R 8 o fr B BRI N 2K

*®8
e A e BH %
ke I =
Master Mix Target ﬁ(;k );ﬁf“{u[ ] P IEhRIC HE A7
P B (bp)
GEIREAEEA | FRIJH 295-378 FAMTZ {4 319
GIEFREAEHB | FR2-JH 236-307 FAMiGfs | 261
G RE D | D 102-296, 384-429 | TAMRA M {7 | 285
‘ (AL5EDHT-TH) - -
G IR BEA | Vi-Dk 20180z HEXG | 150
' ‘ 190-210, 260-300
G IEERIE FIkk BB | Vk-Kdetintron-Kde | 210 200" TAMRA 5 | 275
265-300, 350-390

c. PEAE X HE2 : JFRA%PCR I MR AE 100, 200, 299, 394bpfir B IS 82 FIROX (41 4) %Y E

B B B B2 Shp.
2. G e EREE 1 T REDA A KIS L 2 U T RS 47 7E3A5bp Iy WA, 1 B 4
L L ZELDNAS $4 7400 , T 7 S
337 e < ] B T S IR TR (5 B0

S it 511

— R TR I N G PR ER E 1 B PR HE R B A L bR AL R IR -

#9:
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