
MEKK3蛋白K391位点突变对其影
响的生物信息学分析及活性鉴定

汇报人：
2024-01-24



CATALOGUE

目录

• 引言

• 生物信息学分析

• 活性鉴定实验设计

• 结果展示与讨论

• 结论总结与未来展望



引言
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MEKK3蛋白是一种重要的激酶，参与多种细胞信号传导通路，对
细胞生长、分化、凋亡等过程具有调控作用。

MEKK3蛋白的K391位点是一个关键的磷酸化位点，其突变可能
导致蛋白功能异常，进而与多种疾病的发生发展密切相关。

因此，研究MEKK3蛋白K391位点突变对其影响的生物信息学分
析及活性鉴定，对于深入了解MEKK3蛋白的功能和调控机制，以
及探索相关疾病的治疗策略具有重要意义。

研究背景与意义



MEKK3蛋白在细胞信号传导通路中处于重
要地位，能够激活下游的MAP2K和MAPK
蛋白，进而调控细胞的多种生物学过程。

MEKK3蛋白的功能异常与多种疾病
的发生发展密切相关，如癌症、神
经退行性疾病等。

MEKK3蛋白属于MAP3K家族成员，是
一种丝氨酸/苏氨酸蛋白激酶。

MEKK3蛋白概述



K391位点是MEKK3蛋白的一

个关键磷酸化位点，其磷酸化

状态对于MEKK3蛋白的活性具

有重要影响。

K391位点突变可能导致

MEKK3蛋白的磷酸化状态异常，

进而影响其激酶活性和下游信

号通路的传导。

因此，研究K391位点突变对

MEKK3蛋白功能的影响，有助

于深入了解MEKK3蛋白的调控

机制和相关疾病的发生发展机

制。
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K391位点突变的重要性



生物信息学分析
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基因组数据

从公共数据库（如NCBI、Ensembl等）获取MEKK3
蛋白的基因组序列。

突变数据

收集已知的MEKK3蛋白K391位点的突变数据，包括
突变类型、频率等。

数据处理

对收集到的数据进行清洗、整理和格式化，以便后续
分析。

数据来源与处理



01 利用生物信息学工具（如SIFT、PolyPhen-2等）预

测MEKK3蛋白K391位点突变的可能影响。

突变位点预测

02 根据预测结果，筛选出可能对蛋白功能产生显著影响

的突变。

筛选标准

03 对筛选出的突变进行优先级排序，以便后续实验验证。

优先级排序

突变位点预测与筛选



蛋白结构模拟

利用分子模拟软件（如Rosetta、

MODELLER等）对MEKK3蛋白及

其K391位点突变体进行三维结构

模拟。

相互作用分析

通过分子对接、蛋白质互作网络

等方法分析突变对MEKK3蛋白与

其他分子相互作用的影响。

结构稳定性评估

评估突变对MEKK3蛋白结构稳定

性的影响，如热力学稳定性、动

力学稳定性等。

结构模拟与相互作用分析



利用生物信息学方法（如基因
表达分析、蛋白质功能注释等
）预测K391位点突变对
MEKK3蛋白功能的影响。

功能预测 信号通路分析 疾病关联性分析

分析突变对MEKK3蛋白参与
的信号通路的影响，如MAPK
信号通路、NF-κB信号通路等

。

探讨K391位点突变与特定疾
病（如癌症、神经退行性疾病

等）的关联性。

突变对蛋白功能的影响预测



活性鉴定实验设计
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