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仁用杏品种鉴定技术规程

SSR分子标记法

1 范围

本标准规 定 了 利 用 简 单 重 复 序 列(Simplesequencerepeats,SSR)分 子 标 记 法 鉴 定 仁 用 杏

(ArmeniacacathayanaD.L.Fuetal.)品种的技术规程。
本标准适用于仁用杏品种的SSR分子指纹比对鉴定。

2 术语和定义

下列术语和定义适用于本文件。

2.1 
待检品种 testcultivar
待鉴定的仁用杏品种,由送检人提供。

2.2 
对照品种 comparingcultivar
用于与待检品种进行指纹比对的若干品种(待检品种为新品种,则对照品种为近似品种;待检品种

为假冒品种,则对照品种为真品种),由送检人或他人提供。

2.3 
核心引物 coreprimer
扩增产物具有高度的稳定性和一致性(没有干扰谱带),并具有较强鉴别能力,可以用于建立仁用杏

指纹比对的人工合成引物。

2.4 
指纹图谱 SSRfingerprint
采用SSR核心引物(或相当于核心引物)扩增出的待检品种和对照品种的DNA片段,通过聚丙烯

酰胺电泳或毛细管电泳,得到不同大小的DNA片段图谱。

2.5 
指纹比对 SSRfingerprinting
将待检品种与对照品种的SSR指纹图谱进行比对,分析待检品种与对照品种的SSR指纹是否具

有差异,并确定其大小。

3 原理

简单重复序列分子标记(SSR),通常又称为“微卫星标记”,分布于仁用杏整个基因组的不同位置,
不同品种每个位点上重复单位的数量可能不同,因而形成SSR标记的多态性。由于每个简单重复序列

两端的序列是高度保守的单拷贝序列,因此可根据其两端的序列设计特异引物,利用PCR技术对两条

引物间的DNA重复序列进行扩增,通过电泳分离得到大小不同的扩增产物片段,经荧光染料标记加以

区分。因此,根据SSR位点的多态性,利用PCR扩增和电泳技术可以鉴定仁用杏品种。
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